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INTRODUCCION

La calidad de los productos del cerdo ibérico responden a la sencilla for-
mula: genética y alimentacidn y auque no se conocen con exactitud las rutas
metabolicas que hacen que el Cerdo Ibérico aproveche los nutrientes de la
bellota y metabolizarlos en los compuestos responsables de las caracteristi-
cas organolépticas que hacen que sus productos sean tan cotizados, si exis-
ten experiencias que demuestran que la calidad de estos productos de otras
razas sea muy inferior en las mismas condiciones de alimentacién con bello-
ta. De la misma forma, la alimentacién del cerdo ibérico con piensos con-
vencionales determina una merma clara de las propiedades de sus produc-
tos. Es esencial por lo tanto, el analisis de la interaccidon entre compuestos
quimicos aportados por una alimentacién en montanera y los genes respon-
sables de su transformacion en los metabolitos que van a dar lugar a una
calidad diferencial. La busqueda de genes relacionados con la calidad de la
carne ha sido y es uno de los objetivos en los Ultimos afios. En esta linea,
los resultados obtenidos por los estudios relacionados con este tema se
refieren a la localizacion de QTLs y genes concretos cuya accién metabdlica
es conocida. Asi se han estudiado genes relacionados con la calidad de la
carne, como el gen de la rianodina (halotano), MC4R (Ovild et al. 2006), la
miostatina (Stickens et al. 56th EAAP anual meeting), el IGF2, los genes
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FABP (Ovilé et al. 2001, Gerbens et al. 1997.) y el gen de la Acetil-CoA car-
boxilasa (Gallardo et al. 2003) entre otros. Uno de los principales genes rela-
cionado con el perfil de acidos grasos es el gen de la SCD (Stearoyl CoA
Desaturasa) enzima que cataliza la oxidacion en el reticulo endoplasmico de
una serie de acidos grasos entre los carbonos 9 y 10 provocando la apari-
cion de un enlace doble (Ren et al., 2004) y por lo tanto su transformacion
en acido graso insaturado como el oleico.

En esta comunicacion, se realiza un primer analisis del polimorfismo de
este gen en una muestra representativa de las principales estirpes del cerdo
ibérico utilizando como contraste diversas razas no ibéricas.

MATERIAL Y METODOS

Para la obtencion de ADN gendmico se tomaron muestras bioldgicas
(sangre o musculo) de 15 individuos de la raza Ibérica, y 10 de otras razas
(Duroc Jersey, Landrace, Large White y Hampshire). La sangre se extrajo
mediante puncién en el seno infraorbitario del animal utilizando tubos vacu-
tainer con EDTA K3 como anticoagulante.

La extraccion del ADN gendmico se llevo a cabo por las técnicas de sal-
ting out (Miller et al., 1998) o a partir de un kit comercial de extraccién de
Qiagen® en funcién del tipo de muestra.

Amplificacién y secuenciacién del gen de la Stearoyl CoA Desaturasa por-
cina. Una vez obtenido el ADN se amplificé 1 fragmento de ADN pertene-

cientes al gen SCD (GenBank Accessions AY487830). La longitud del frag-
mento analizado tiene una longitud de 686 pb. contenido dentro promotor
del gen. Las amplificaciones se llevaron a cabo mediante reaccion en cade-
na de la polimerasa (PCR) en un termociclador Eppendorf (®Eppendorf AG,
Hamburg, Germany). Los cebadores empleados en la PCR se disefiaron con
la aplicacion informatica Primer3®. Los amplicones se purificaron y compro-
baron en un gel de agarosa al 2 % con bromuro de etidio. La reaccién de
secuenciacion se realizd en un secuenciador automatico ABI 3130 (Applied
Biosystems®).

Busqueda de polimorfismos y tratamiento estadistico. Las secuencias fue-
ron examinadas y alineadas con el programa Sequencher v.4.7 (®Gene

Codes Corporation, 1991-2006). Una vez alineadas y comparadas con las
secuencias publicadas en diversos articulos y en el GenBank se detectaron
los sitios polimdrficos y se determinaron los correspondientes genotipos. La
estimacion de las frecuencias fue realizada por simple conteo dado el carac-
ter codominante de los marcadores SNPs. Para el célculo de las frecuencias
de aparicién de cada uno de los alelos en los polimorfismos (SNPs) y para la



Innovacion tecnoldgica en el ambito de la produccion animal

comparacién entre las razas analizadas y otras obtenidas del GeneBank se
utilizé el programa informatico Statistica v. 6.0.®.

RESULTADOS Y DISCUSION

Se detectaron polimorfismos de tipo SNP (Single Nucleotide
Polimorphism) en 3 posiciones del gen (tabla 1), uno de las cuales no esta-
ba descrito en estudios anteriores de este gen (Ren et al., 2004).

Tabla 1. Descripcion de los SNPs encontrados en el gen SCD porcino.

Locus SCD-3 SCD-3 SCD-3
Posicion 2108 2228 2281
Cambio Nucleotidico CIT CIT AIG

En la tabla 2 se muestran las frecuencias de los polimorfismos de los ale-
los encontrados en el promotor del gen de la Stearoyl CoA desaturasa. Se
observan diferencias significativas entre las frecuencias de los polimorfimos
por razas.

Tabla 2. Frecuencias alélicas de cada una de las razas en los distintos

marcadores.

Gen Posicién Alelos IBE DUR LW HAM LAN
SCD2 2108 T go0 o7 02 0w o000
scos 228 T 00 8% 0% Y% oo
SCD2 281§ g o7 0w 0o 000

(IBE: Ibérico, DUR: Duroc, LW: Large White, HAM: Hampshire, LAN: Landrace)

En el cerdo Ibérico, Hampshire y Landrace parecen estar fijados los mis-
mos polimorfismos para los alelos de este gen que codifica una enzima que
interviene directamente en el perfil de acidos grasos. Con respecto a Duroc,
y Large White se observa frecuencias variables.
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CONCLUSIONES

Pese a que todos estos resultados deben tomarse con precaucion dado
el pequeno tamafo muestral utilizado principalmente de las razas no ibéri-
cas, podemos concluir que existen diferencias en las frecuencias alélicas
observadas en Duroc y Large White ya que presentan mayor nimero de ale-
los distintos para este gen, en comparaciéon con el ibérico. Lo mismo que
hemos comentado para el ibérico podria decirse de las razas Hampshire y
Landrace. En un futuro se realizaran analisis mas completos del gen con el
fin de localizar polimorfismos que afecten a la capacidad de funcionamiento
de la enzima y poder correlacionar polimorfismos de este gen con determi-
nados perfiles de acidos grasos que también han de analizarse junto con
otras caracteristicas de la canal y de la carne.

Los polimorfismos descritos en este trabajo son Utiles no sélo para la
caracterizacion de la enzima y su relacion con el perfil de acidos grasos de
los animales, sino que también presentan caracteristicas para servir como
herramienta en la trazabilidad entre razas.
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